TABBY or NOT TABBY. ...

Il'y a du nouveau pour le modele génétique deopatiabby chez le chat !

En effet, dans un article publié en Janvier 2010sde journal de laGenetics Society of
America (lien : http://www.genetics.org/cgi/content/short/184/1/plusieurs chercheurs de
laboratoires américains et brésiliens concluentlgaggenes contrblant le tabby abyssin, les
motifs (blotched/mackerel) et les spots sont sitadsois locus différents. C’est donc une
bonne nouvelle puisque c’est précisément ce mddéajee j'avais retenu comme hypothése
de travail dans le programme de vérification deigree et de calcul de couleurs des chatons.
Voici un réesumé des points essentiels de I'article

But de I'étude :

Le but de I'étude est de tester 'hypothése qualletes /t° (mackerel/blotched) soient sur
le méme locus que les genes contrdlant, d’'unel@aabby abyssin, d’autre part la séparation
des motifs en spots.

Méthode :
Trois pedigrees ont été utilisés :

e un premier pedigree avait déja été utilisé paraesp pour démontrer que les motifs
mackerel et blotched sont bien contrblés par le enfrous, le motif mackerel étant
dominant sur le motif blotched (d’ou la notation pbur mackerel et b pour
blotched). Ces résultats étaient déja bien étahli jautres études, avec une
transmissiorautosomale récessive a pénétrance compléte

* un pedigree (figure S1 de l'article) permettantfaiee le distinguo entre spotted et
non spotted. En premiére génération, un mau égyfsiepposé homozygote pour
I'aspect spot, ce chat reproduisant strictemeniogf et aucun autre) a été croisé
avec un chat blotched tabby (donc homozydi® Les F1 obtenus (tous montrant
un patron intermédiaire, qu’'on pourrait qualifiex d broken mackerel ») ont a leur
tour été croisés avec des chats homozygotes bibtitidby, pour obtenir une® 2
génération ou I'on trouve 19 chats blotched et B&t non-blotched, ces derniers
ayant un phénotype allant du mackerel au spottedp&ssant par tous les
intermédiaires.

* un pedigree (figure S2 de larticle) permettant fdee le distinguo entre tabby
abyssin et autres tabbys. En premiere génératiorgbyssin a été croisé avec un
chat blotched tabby, puis le pedigree a été dépél@pmme dans le cas précédent,
en croisant les F1 obtenus avec des chats bloticdxy. Tous les F1 avaient un
phénotype intermédiaire (corps tiqueté comme l'alnydarres fines aux antérieurs
et postérieurs). La®2yénération a donné 36 chats porteurs de tabbsiabim/ec ce
méme phénotype intermédiaire) et 37 chats non pertee tabby abyssin (de
phénotype mackerel ou blotched).

Dans chacun des pedigrees, les chats ont été gésoty
Les chercheurs ont cherché a mettre en évidencecarélation entre les phénotypes
rencontrés et des régions connues des chromosanaggueurs STR, recherche de micro-

satellites complémentaires pour les régions catesjla
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Résultats :

2. mackerel/blotched :

Une corrélation significative a été établie avee wégion du chromosome Al. Les
recherches vont donc maintenant essayer de détmrpiirs finement le locus exact au
sein de cette région d’environ 5 millions de bases. auteurs proposent d'utiliser la
notationTa" et Ta” pour les alléles mackerel et blotched de ce lomté Ta pour
« tabby ».

spotted :

le pedigree étudié permet de conclure que le nmotitkerel a été transmis via les
chats qui étaient homozygotes spotted, donc quiedesont distinctsL’'apparition

de spots est contrélée par un ou plusieurs loci, nsaqui sont tous différents du
locus Tadécrit ci-dessus. L'effet résultant est une maediion du patron mackerel
(bandes plus ou moins « hachées », et aurait anesnfluence sur le patron blotched.
Il N’y a pas encore de régions chromosomiques dates pour un ou plusieurs locus
régulant le « spotted ».

tabby abyssin :

De maniere similaire au cas précédent, les croistabtenus ont permis de conclure
que les motif mackerel ou blotched étaient biendmgis par les chats homozygotes
pour le tabby abyssin, donc que les loci étaiestirdits. Le génotypage des chats de
seconde génération du pedigree étudié pour 6 reatallites du locus tabby (situé sur
le chromosome Al d’apres le résultat 1) a permexaure cette région. Une autre
piste, explorant un paralléle avec le « brindlindes chiens (locus K), a également été
éliminée (recombinaison). Mais une région du chreonoe B1, qui avait auparavant
été présumée comme région candidate pour le gbbg thans une étude de 2006 du
Dr. Leslie Lyons, a montré une bonne corrélatioesCdonc dans cette région que les
recherches vont essayer de trouver le locus reaptendu tabby abyssin. Les auteurs
proposent d'utiliser la notatiohi” et Ti* pour les alléles tabby abyssin et non tabby
abyssin de ce locus noté Ti pour « ticked ».

Les processus biochimiques sous-jacents au déwrogmt des différents motifs ont
également été etudiés et les auteurs distinguemnt gle®cessus :

un mécanisme de développement des cellules daladans certaines orientations,
qui expliquerait la répartition des motifs sur tams du chat. Le géne Ta interviendrait
dans ce processus.

Un mécanisme de pigmentation, influencé par le méoge précédent, pour réguler la
synthese des pigments au cours du développemegerieeTi interviendrait dans ce
processus, mais également peut-étre bien aussialpnicédent.
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